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e Objetivos particulares y parciales:

El presente curso tiene como finalidad profundizar el conocimiento sobre el aspecto
guimico de las principales modificaciones que sufren las proteinas durante la sefializacién
y cdmo estas modificaciones alteran la estructura y fisiologia proteica. De esta manera los
alumnos obtendrdn una visién quimica y estructural sobre la senalizacidn intracelular que
complementa los conocimientos generales de transduccién de seiiales.

El primer médulo del curso esta orientado a la comprensidn, desde un punto de vista
guimico, de las principales modificaciones post-traduccionales que sufren las proteinas y
su significado. En el segundo mddulo se analiza cdmo estas modificaciones alteran la
estructura de las proteinas, incluyendo abordajes bioinformaticos. El tercer médulo
integra a los dos mddulos anteriores y focaliza en la importancia de las modificaciones en
el comportamiento de las proteinas en un contexto celular.

Las clases tedricas se complementan con Seminarios que involucran la lectura, analisis y
discusion profunda de articulos de investigacion relevantes en cada tdpico. Estos
Seminarios son preparados y expuestos por los alumnos y discutidos en clase con la
intervencion de alumnos y docentes.

Los trabajos practicos estan destinados a que los alumnos conozcan y realicen técnicas
que les permitan detectar modificaciones post-traduccionaes en distintos sistemas
bioldgicos y comprender su importancia en las células.
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- Parciales de los contenidos tedricos y de seminarios se aprueban con un minimo 5
(cinco) puntos.

- Seminarios expuestos por los alumnos, en modalidad virtual.
- Trabajos Practicos evaluados por exposicidn y entrega de informes

La materia se promociona con un promedio de 7(siete) puntos y cada uno de los parciales
debera ser aprobado en su primera instancia (sin recuperatorio).

En el caso que el alumno no alcance la promocidn, se le tomara un examen final.

Se requerird ademas la aprobacion de los informes y problemas correspondientes a los
trabajos practicos y la participacion del alumno en Seminarios.

En caso de alcanzar la promocion, la nota final resultara de la calificacién de los parciales
tedricos promediada por una nota de concepto que resultard del desempeiio del alumno
en los trabajos practicos y seminarios.

PROGRAMA
Nociones generales:

- Concepto de writer, reader y eraser
- Utilizacidén de espectrometria de masas para la deteccidn de modificaciones en
proteinas

Modificacion de proteinas por unidn a:

- pegquefias moléculas: Fosforilacién, Acetilacién y Metilacién.

- glucidos: aspectos quimicos y bioquimicos relevantes. Distintos tipos de
glicosilacion, azucares predominantes, tipos de enlaces, estructura, sintesis y
funcién.

- lipidos: distintos tipos de lipidacion: ancla de glicosil fosfatidil inositol, N-
miristoilacion, prenilacion y S-palmitoilaciéon. Ejemplos y funcionalidad de las
proteinas modificadas. Métodos de deteccion.

- ADP ribosa: ribosilacién de proteinas.

- Unidn a péptidos: ubiquitinacion, neddilacion y sumolilacion. Ejemplos y destino
de las proteinas modificadas. Métodos de deteccion.

Modificaciones post-traduccionales y cambios estructurales en proteinas: _,
Reactividad de aminodacidos dependiendo de la estructura y contexto proteico; I,éori /de
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abusos de las herramientas bioinformaticas. Modulacidn de la reactividad: inhibicién y
mimica molecular. Modulacién del paisaje energético por modificaciones puntuales,
robustez y sensibilidad. Aproximaciones evolutivas al estudio de mecanismos de
regulacién. Herramientas biofisicas utilizadas para el estudio de modificaciones
postraduccionales y los cambios asociados.

Modificaciones post-traduccionales y comportamiento de proteinas en células:

Estado de Glicosilacion, interacciones y destino de las proteinas. Modificaciones post-
traduccionales y localizacion celular de proteinas. Modificaciones post-traduccionales e
interaccion proteina-proteina. Dominios de interaccién con MPTs. Inhibidores de enzimas
asociadas a Modificaciones post-traduccionales. Diseio de inhibidores. Modificaciones
post-traduccionales y formacién de estructuras subcelulares.

TRABAJOS PRACTICOS

Los trabajos practicos se llevardn a cabo en dias consecutivos, similarmente al trabajo
diario en un laboratorio de investigacidén. Todos estan destinados a detectar
modificaciones postraduccionales en proteinas. Se llevan a cabo transfecciones en células
en cultivo, western blots, inmunofluorescencia, etc.
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